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Colombia es tercero en Suramérica en estudios genémicos sobre
SARS-CoV2 con 155 secuencias realizadas

El Instituto Nacional de Salud anuncié que continuan los estudios gendmicos del virus
en el pais, que junto con los estudios epidemioldgicos permitirdn precisar, entre otras
utilidades, la dinéamica de introduccion del virus al pais.

Bogota, junio 3 de 2020. El Instituto Nacional de Salud confirmdé que
investigadores de la Unidad de Secuenciacion y genémica del INS en la ultima
semana realizaron 24 secuencias adicionales del virus SARS-CoV2 en el pais,
completando asi 155 en total, 131 de las cuales ya se encuentran publicadas en
la base de datos GISAID.

Segun los datos reportados, Suramérica ha realizado en total 746 secuencias y
Colombia es el tercer pais con mas estudios realizados (155 hechos por el INS
y por universidades y centros de investigacion asociados).

Los estudios gendmicos permiten determinar cadenas de trasmision, determinar
la variabilidad genética y evolucidn viral para la comprension de la enfermedad
y el disefio de test diagnosticos y vacunas e identificar dinamicas de
introducciones y dispersion viral.

En lo concerniente a entender la dindmica de introduccidn del virus, es decir las
fechas probables de ingreso al pais, entendiendo que en esta, como en todas
las enfermedades emergentes, ocurren numerosas importaciones, el 28 de
marzo pasado, investigadores del Instituto Nacional de Salud (INS), en asocio
con expertos del Instituto Von Humboldt, de la Universidad Cooperativa de
Colombia, del Imperial College London, del London School of Medicine and
Tropical Hygiene, entre otros, informaron, que el primer ejercicio de
secuenciacion del virus hecho en Colombia junto con el correspondiente analisis
epidemiolégico arrojo, que la introduccién al pais habia ocurrido en el mes
de febrero y tenia como origen una segunda cadena de transmision proveniente
de Espafa.

Datos que se obtuvieron 20 dias de haberse confirmado el primer caso de Covid-
19 en Colombia, y luego de completar un estudio filogenético y epidemioldgico
requerido para sacar conclusiones como esta.

Segun la Directora del INS, Martha Lucia Ospina, “no es suficiente con hacer una
secuenciacion para aventurarse a decir una fecha de introduccién, la fecha
reportada por la base de datos internacional lo que indica es que la persona se
contagié en ese lugar de origen con un virus con esa fecha, pero es necesario
ademas, con la correspondiente investigacion epidemioldgica, identificar en qué
fecha llegd esa persona a Colombia portando ese virus o si es un caso derivado
de una importacion, ese es el estudio completo necesario”

“Los estudios gendmicos funcionan como una especie de dial de radio, en el que
hay que sintonizar y sintonizar, haciendo numerosas secuenciaciones que
arrojan diferentes fechas y lugares de origen, informacidon que permite ajustar
los modelos matematicos”.

En un virus de las caracteristicas del SARS-Cov2, es posible a través de multiples
estudios gendmicos, identificar mas de cien importaciones y distintas
procedencias del virus “en este momento, hemos secuenciado ya virus
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provenientes de Estados Unidos, China, Italia, ademds de Espafa y hemos
identificado mas de 10 introducciones distintas”, agregé la Directora del INS.
Juan David Ramirez, director del Laboratorio de Microbiologia de la Universidad
del Rosario, se refirid a los recientes resultados publicados por la Universidad
del Rosario en colaboracidon con el INS: “Obtuvimos 88 secuencias adicionales
que mostraron la circulacién de 11 linajes distintos en Colombia y permitieron
observar al menos ocho posibles introducciones durante la dispersiéon de SARS-
CoV-2 en el pais, que concuerdan con lo previamente reportado por el Instituto
Nacional de Salud, en donde se confirmdé que el virus ingresd al pais en el mes
de febrero”.

Estas Ultimas secuencias reportadas por la Universidad del Rosario y que
corresponde a un genoma viral del pasado 17 de febrero, podria sefialar ésta
como la fecha mas temprana probable de ingreso del virus al pais, sin embargo
solo se podra afirmar esto con el respectivo estudio epidemioldgico y los
resultados de las nuevas secuencias gendmicas que sean investigadas.

Gracias a la colaboracion interinstitucional en la cual participan diversas
universidades y centros de investigacion, el pais seguird obteniendo datos
relevantes sobre la pandemia. Tanto el Instituto Nacional de Salud (INS) como
la Universidad del Rosario continuaran obteniendo secuencias gendmicas del
virus que permitan ajustar los andlisis y tomar de manera oportuna nuevas
medidas para hacerle frente a la pandemia.



